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Objetivo: La tricoleucemia representa un 2% de todas las leucemias diagnosticadas, 
siendo escasos los estudios citogenéticos. El propósito de este trabajo es describir los 
resultados citogenéticos obtenidos en nuestro laboratorio y compararlos con los de la 
literatura.  

Material y métodos: Se han estudiado 11 pacientes diagnosticados de tricoleucemia 
entre 2003 y 2007. Para cada paciente se ha realizado un cultivo de médula ósea 
(MO) o sangre periférica (SP) de 48h sin estimular y otro de 72h estimulado con TPA. 
Se ha aplicado la técnica de bandas G y se ha descrito el cariotipo según el ISCN 
(1995).  

Resultados: En nueve de 11 pacientes se obtuvo resultado citogenético, no 
obteniéndose metafases en los dos restantes. Se han descrito alteraciones 
cromosómicas en un 22.2% (2/9). Como alteraciones numéricas se ha observado 
monosomía de los cromosomas 5, 9 y 10, mientras que las alteraciones estructurales 
han implicado a las bandas 3q29, 7q32 y 11p15.  

Discusión: El porcentaje de alteraciones ha sido del 22.2%, valor incluido en el rango 
descrito en la literatura (3.5-80%). Estas variaciones pueden ser debidas a las series 
cortas descritas1. La monosomía 5 descrita en uno de nuestros pacientes no ha sido 
observada en la literatura, dónde éste aparece en forma de trisomía. La monosomía 
del cromosoma 10 observada en uno de nuestros pacientes se ha descrito en 
aproximadamente un 5% de los casos1. Las alteraciones estructurales observadas en 
nuestra serie también se han descrito en la literatura, siendo la más frecuente la 
del(7)(q32) en un 6.3% aproximadamente1. No se han observado alteraciones en 
14q32 a pesar de ser una de las alteraciones más frecuentes en la tricoleucemia.  

Conclusiones: a) La incidencia de alteraciones descritas en nuestra serie está dentro 
del rango descrito en la literatura, b) El hecho de haber realizado la mayoría de 
estudios en MO en lugar de SP puede haber influido en el bajo porcentaje de 
alteraciones descrito, c) Son necesarios más estudios para dilucidar el mecanismo 
genético de la tricoleucemia. 
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