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Introduccién: La identificacion de nuevas alteraciones cromosémicas clonales
constituyen importantes marcadores para el diagnéstico y pronéstico en la leucemia
aguda linfoblastica (LAL).

Objetivo: Se describen dos casos de LAL-B comun en las que se ha identificado una
t(2;14)(g21;932) y una t(14;17)(932;921), respectivamente.

Métodos: El analisis de citogenética convencional (ACC) de médula ésea se realizé
con un cultivo de 24h sin estimulantes y bandeo G. La técnica de hibridacién in situ
fluorescente (FISH) se realizé con sondas de ADN comerciales: locus IgH/14932
fusion-doble color (Vysis) en ambos casos y de pintado cromosoémico para el #2
(Metasystems) en el caso 1. Se aplicé el protocolo de la casa comercial.

Resultados: Los hallazgos clinicos y citogenéticos se resumen en la siguiente tabla.
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Ambos casos fueron diagnosticados segun criterios morfolégicos e inmunofenoticos.
La sonda locus IgH/14932 demostrd, en ambos casos, la separacién de la sefal de
hibridacion-fusién al #der(2) (caso 1) y al #der(17) (caso 2) debido a las respectivas
translocaciones cromosomicas.

Conclusion: Las translocaciones reciprocas implicando el locus IGH/14932 son
infrecuentes en la LAL-B comun. La t(2;14)(q21;932) y la t(14;17)(q32;921)
identificadas en el presente trabajo no han sido referidas en la literatura con
anterioridad. La caracterizacion molecular de los puntos de rotura 2g21 y 17921
demostrara la presencia de potenciales nuevos oncogenes implicados en ambas
alteraciones citogenéticas.



